
residentes da comunidade de baixa renda S~ao Jo~ao do

Cazumb�a em Feira de Santana - Bahia. Em suma, apresentou-

se o projeto para a comunidade e foram recolhidas as assina-

turas dos Termos de Assentimento do Menor e do Consenti-

mento Livre e Esclarecido das famílias interessadas. Ainda foi

realizado um question�ario de dados de cada família, abran-

gendo: condiç~oes de moradia e sa�ude, ambiência residencial

e contexto familiar. Ap�os, foi armazenado em cooler as amos-

tras de fezes entregues pelos pais e respons�aveis. Por fim, uti-

lizou-se recursos de um laborat�orio para an�alise dos

parasitol�ogicos de fezes e, com os resultados foi feito um

levantamento das parasitoses mais prevalentes nessa comu-

nidade infantil, para elaboraç~ao de panfletos educativos.

Resultados: Posterior a an�alise laboratorial, foi detectado,

por ordem de mais prevalentes: Ascaris lumbricoides, Giardia

lamblia, Trichuris trichiura, Entamoeba histolytica, Ancilosto-

mídeos, Taenia sp. e Enterobius vermicularis. Com isso, estu-

dantes de medicina elaboraram panfletos para promover

uma conscientizaç~ao dos habitantes dessa comunidade em

relaç~ao a tais parasitoses. CONCLUSeAO Com a execuç~ao do

projeto e ap�os as an�alises laboratoriais, os panfletos elabora-

dos foram de importância ímpar para a educaç~ao dessa par-

cela da populaç~ao feirense, inclusive, porque foi realizado

com olhar atencioso para os menores em idade escolar, pos-

suindo grande interferência sobre o crescimento e estado

nutricional desses.
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Introduction: Therapeutic failure in patients with malaria

can occur due to various factors and polymorphisms in

enzymes of the Cytochrome P450 (CYP450) family, responsible

for around 90% of the metabolization of chloroquine and pri-

maquine, can generate individuals who are low, intermediate

or fast metabolizers of antimalarial drugs.

Objective: We evaluated the relationship between these

polymorphisms and the biometalization of antimalarial drugs

worldwide through a systematic review using the PRISMA

statement.

Methodology: The research question was structured in the

PICO format (Population = people infected with Plasmodium

vivax; Intervention = people without vivax malaria; Compari-

son = polymorphisms in the CPY450 gene; Outcome = biome-

tabolization of antimalarial drugs is influenced by

polymorphisms in the CYP450 gene). The investigation in the

databases (Medline through Pubmed, Google scholar, Science

direct and Scopus) was carried out by grouping descriptors

(DECs/Mesh) with Boolean operators (AND/OR). Duplicate

articles were excluded, as well as those with in vitro research,

which did not meet the objective of the study and which,

when applying the Joanna Briggs Institute questionnaire, had

≤ 50% "yes" answers.

Results: Of the 187,935 articles retrieved, only 12 were

selected for this review, adding up to 2050 individuals. The

majority (75%) of the articles reported an interaction between

polymorphisms in the CYP2A6, CYP2D6, CYP2B6, CYP3A4 and

CYP3A5 genes in individuals infected with Plasmodium falci-

parum and interference in drug metabolization. As for Plas-

modium vivax (25%), the SNP in the CYP2D6 gene was the

most frequently reported cause of therapeutic failure. As for

the phenotype regarding biometabolization, 65% were nor-

mal, 25% low, 5% fast and 5% null metabolizers. Conclusions:

It is important to develop measures aimed at profiling genetic

biomarkers and their respective phenotypes in populations

from endemic areas, in order to prevent relapses from P. vivax

and treatment failure for both plasmodia; important for

establishing malaria prevention and control measures.
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The Circumsporozoite Protein of Plasmodium vivax (PvCSP) is

an immunodominant antigen expressed on the surface of the

sporozoite. PvCSP consists of a central repetitive region (CRR),

capable of stimulating both T and B lymphocytes. The CRR is

flanked by two non-repetitive regions, N-terminal (RI) and
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C-terminal (RII), which play important roles in parasite inva-

sion and motility, both in the vector and the human host. Due

to its highly immunogenic regions, PvCSP is considered one

of the main candidates for a malaria vaccine. However, the

genetic diversity of PvCSP poses a challenge for immunobio-

logical research. This study aimed to evaluate the presence of

polymorphisms in the VK210, VK247, and P. vivax-like var-

iants of PvCSP worldwide through a systematic review.

Genetic diversity of PvCSP from different regions of the world

was investigated using nucleotide sequences retrieved from

GenBank and analyzed for polymorphisms in RI, RII, and CRR

using Mega4 software. Out of 709 sequences analyzed, VK210

(n = 591) was the most prevalent worldwide, followed by

VK247 (n = 116) and P. vivax-like (n = 2). Polymorphisms in RI

were observed only for VK210, in isolates from Myanmar

(n = 4) and India (n = 12). Isolates from Brazil (n = 4), Myanmar

(n = 29), Vanuatu (n = 10), Cambodia (n = 21), Colombia (n = 2),

Papua New Guinea (n = 11), Sudan (n = 30), and India (n = 5)

showed polymorphisms resulting in the insertion of an Ala-

nine after RI, which was not observed in Iran (n = 45), South

Korea (n = 2), Mexico (n = 11), Nicaragua (n = 4), Pakistan

(n = 32), and Greece (n = 1). In the CRR, VK210 presented more

polymorphisms (n = 217) than VK247 (n = 36), and no polymor-

phisms were found for P. vivax-like. Region II of PvCSP also

showed genetic variations in the global population, generat-

ing different patterns of insertion and deletion of the ANK-

KAEDA octapeptide for VK210 isolates from Myanmar (n = 16),

Cambodia (n = 4), South Korea (n = 2), Mexico (n = 7), Pakistan

(n = 32), Greece (n = 1), but not observed in Brazil, Colombia,

Nicaragua, Papua New Guinea, Vanuatu, and Sudan. For

VK247, isolates from Cambodia were the only ones that did

not show insertion of the ANKKAGDA octapeptide. No varia-

tion was observed for P. vivax-like. These data reflect the

complexity in developing an anti-sporozoite vaccine against

P. vivax, as the analyzed sequences present different poly-

morphisms causing synonymous and non-synonymous

nucleotide variations, especially in the CRR.
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Introduç~ao: A febre amarela �e uma doença infecciosa

febril aguda, com apresentaç~ao clínica vari�avel. Atual-

mente, no Brasil, o ciclo da doença �e silvestre, transmitida

pelos mosquitos Haemagogus e Sabethes. Apesar de pos-

suir vacina disponível, essencial para o controle da

infecç~ao, pelo elevado potencial de letalidade, o país ainda

convive com casos registrados em humanos, com exemplo

de Roraima, que teve um �obito registrado em 2023, o pri-

meiro em 16 anos. Assim, o objetivo deste estudo �e anali-

sar o perfil epidemiol�ogico dos casos de febre amarela

entre os anos de 2019 a 2023.

Materiais e m�etodos: Estudo ecol�ogico, realizado com

dados do Sistema de Informaç~oes Hospitalares do SUS (SIH-

SUS), do Departamento de Inform�atica do SUS (DATASUS), no

período de 2019 a 2023. As vari�aveis foram: unidades da feder-

aç~ao, faixa et�aria, sexo e cor.

Resultados: No período analisado, os dados de inter-

naç~ao demonstram cerca de 249 casos notificados, com

uma m�edia simples de 49,8 casos/ano. Na prevalência por

regi~ao, o Nordeste apresentou-se como o maior detentor,

com 106 casos (42,57%), seguido pelas regi~oes Sudeste (83;

33,33%) e Sul (47; 18,87%), respectivamente. Os menores

índices foram encontrados na regi~ao Centro-oeste, com 8

casos (3,21%) e na regi~ao Norte (5; 2%). A respeito da faixa

et�aria, a maior incidência foi entre 40-49 anos, com 39

casos (15,66%), o que pode se supor maior exposiç~ao pela

produtividade relacionada �a idade. O sexo masculino foi

mais acometido pela enfermidade, com 165 casos (66,26%),

o que pode ser associado pela exposiç~ao ocupacional,

como o trabalho em �areas rurais, mais suscetíveis �a

infecç~ao. A cor parda foi a mais prevalente, com 120 casos

(48,19%). Por fim, na an�alise das unidades da federaç~ao, o

estado de Pernambuco apresentou-se com o maior n�umero

de notificaç~oes, com 88 (35,34%) casos, seguido por S~ao

Paulo (54; 21,68%) e Santa Catarina (32; 12,85%).

Conclus~oes: O perfil epidemiol�ogico das internaç~oes de

pacientes por febre amarela est�a concentrado na regi~ao Nor-

deste, com índice mais expressivo na faixa et�aria de 40-49

anos, sendo a idade de 39 anos a mais frequente. Ademais, o

sexo masculino foi o mais afetado e a cor parda a mais corre-

lacionada a hospitalizaç~ao. Dessa forma, com o fito de ate-

nuar esse cen�ario, �e essencial a manutenç~ao das campanhas

de vacinaç~ao como controle e prevenç~ao, aç~oes de educaç~ao

em sa�ude com a finalidade de incentivar a proteç~ao individual

em regi~oes mais afetadas, assim como as aç~oes de controle

vetorial.
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(por todos os autores).

https://doi.org/10.1016/j.bjid.2024.104402

6 braz j infect dis. 2024;28(S3):104392

https://doi.org/10.1016/j.bjid.2024.104401
https://doi.org/10.1016/j.bjid.2024.104402

	COMPARAÇÃO DA INCIDÊNCIA DE DENGUE NO RIO DE JANEIRO E NITERÓI, 2008 A 2023
	ENSAIO CLÍNICO PARA AVALIAR A SEGURANÇA E A IMUNOGENICIDADE DA VACINA CHIKUNGUNYA (VLA1553) EM DOSE ÚNICA EM ADOLESCENTES DE 12-17 ANOS: RESULTADOS DE 28 DIAS APÓS IMUNIZAÇÃO NO BRASIL
	ACCREDIT: VALIDATION OF A CLINICAL SCORE FOR PROGRESSION OF COVID-19 WHILE HOSPITALIZED
	EFICÁCIA DA 20-HIDROXIECDISONA ORAL (20E) EM ADULTOS COM COVID-19 GRAVE (COVA): UM ESTUDO RANDOMIZADO, CONTROLADO POR PLACEBO, DE FASE 2/3
	THE USE OF DIGITAL TOOLS AND TECHNOLOGY FOR MAPPING AND MITIGATING THE RISK OF INFECTIOUS DISEASE IN BUSINESS TRAVELERS
	CAN THE RS2234246 POLYMORPHISM IN THE TREM-1 GENE BE RELATED TO THE CLINICAL COURSE IN INDIVIDUALS INFECTED WITH PLASMODIUM VIVAX IN AN ENDEMIC AREA OF THE BRAZILIAN AMAZON?
	INTERVENÇÃO EDUCATIVA E AÇÕES EM SAÚDE PARA A PREVENÇÃO DAS PARASITOSES INTESTINAIS ENTRE CRIANÇAS CARENTES
	POLYMORPHISMS IN THE CYP-450 GENE AND MALARIA: A GENOTYPIC AND PHENOTYPIC RELATIONSHIP WITH THERAPEUTIC FAILURE
	WORLDWIDE GENETIC POLYMORPHISM OF CIRCUMSPOROZOITE PROTEIN IN PLASMODIUM VIVAX SEQUENCES: A SYSTEMATIC REVIEW
	ANÁLISE DO PERFIL EPIDEMIOLÓGICO DAS INTERNAÇÕES POR FEBRE AMARELA NO PAÍS ENTRE 2019 E 2023
	APRENDIZADOS E DIFICULDADES NO MANEJO DE UM SURTO DE COQUELUCHE EM UM HOSPITAL UNIVERSITÁRIO DO RIO DE JANEIRO: RELATO DE EXPERIÊNCIA
	CARACTERIZAÇÃO FENOTÍPICA E GENOTÍPICA DA RESISTÊNCIA ANTIMICROBIANA EM ISOLADOS CLÍNICOS DE CORYNEBACTERIUM HESSEAE
	ESTUDO ECOLÓGICO DAS NOTIFICAÇÕES E ÓBITOS POR FEBRE MACULOSA EM PACIENTES PEDIÁTRICOS NA REGIÃO SUDESTE NO BRASIL ENTRE OS ANOS DE 2018 A 2022
	INVESTIGAÇÃO DE COXIELLA BURNETII EM PACIENTES COM HEPATITE SEM ETIOLOGIA DEFINIDA NO RIO DE JANEIRO
	TRICHINOSIS OUTBREAK IN LA PLATA. CLINICAL AND EPIDEMIOLOGICAL CHARACTERISTICS OF 10 PEDIATRIC CASES
	A AMPLIAÇÃO DO ACESSO À PREP COM A IMPLANTAÇÃO DO ATENDIMENTO MULTIPROFISSIONAL EM UM MUNICÍPIO DO RIO DE JANEIRO
	A ESPIRITUALIDADE COMO FATOR DE PROTEÇÃO PARA DEPRESSÃO EM PESSOAS VIVENDO COM HIV
	CARACTERIZAÇÃO DA MICROBIOTA INTRATUMORAL DO CÂNCER CERVICAL
	CONCENTRAÇÃO DA QUIMIOCINA CXCL13 NO LÍQUIDO CEFALORRAQUIDIANO PARA DIAGNÓSTICO E MONITORAMENTO DA NEUROSSÍFILIS EM PESSOAS VIVENDO COM O HIV
	DOENÇA MULTICÊNTRICA DE CASTLEMAN EM PACIENTE HIV POSITIVO
	GESTANTES VIVENDO COM O HIV - O CUIDADO PRÉ-NATAL COMO UMA BOA OPORTUNIDADE PARA SAÚDE REPRODUTIVA FEMININA
	INFECÇÃO GRAVE POR RHODOCOCCUS HOAGII EM PACIENTE VIVENDO COM HIV (PVHIV) E IMUNOSSUPRESSÃO AVANÇADA: UM RELATO DE CASO
	LINFOMA DE BURKITT DE VESÍCULA BILIAR EM UMA CRIANÇA VIVENDO COM HIV: RELATO DE CASO
	O IMPACTO DOS FATORES SOCIODEMOGRÁFICOS NA REALIZAÇÃO DO PRÉ-NATAL EM GESTANTES CUJOS FILHOS FORAM DIAGNOSTICADOS COM SÍFILIS CONGÊNITA
	SÍFILIS AGUDA COM APRESENTAÇÃO ATÍPICA DE PSEUDOTUMOR ANORETAL: UM RELATO DE CASO
	SÍFILIS OCULAR COM VDRL NEGATIVO EM MULHER DE 71 ANOS E NÃO-HIV, APRESENTANDO UVEÍTE INTERMEDIÁRIA BILATERAL: UM RELATO DE CASO
	UMA INICIATIVA INTERSETORIAL PARA A AMPLIAÇÃO DO RASTREAMENTO DAS HEPATITES VIRAIS E OUTRAS INFECÇÕES SEXUALMENTE TRANSMISSÍVEIS NAS RESIDÊNCIAS TERAPÊUTICAS EM UM MUNICÍPIO DO RIO DE JANEIRO
	IMPACT OF THE LGBT+ RIGHTS ON REPORTING CASES AND DEATHS OF MPOX GLOBALLY: RELATIONSHIPS WITH THE LGBT+ RIGHTS INDEX DURING 2022-2024 EPIDEMICS
	LYME'S DISEASE, AN IMPORTED ZOONOSIS. CRITICAL ANALYSIS OF PRESENCE IN ARGENTINA
	MODELAGEM DA CARGA DE SAÚDE PÚBLICA DO VÍRUS SINCICIAL RESPIRATÓRIO E O IMPACTO DA VACINA VSR ADJUVANTADA (RSVPREF3) EM ADULTOS COM 60 ANOS OU MAIS NO BRASIL
	RELATIONSHIPS BETWEEN MORBIDITY AND MORTALITY FROM MPOX AND THE HUMAN DEVELOPMENT INDEX (HDI) GLOBALLY DURING 2022-2024 EPIDEMICS
	RELATIONSHIPS BETWEEN MORBIDITY FROM MPOX AND INTERNATIONAL TOURISM GLOBALLY DURING 2022-2024 EPIDEMICS
	VACINA DE PREFUSÃO DE PROTEÍNA F DO VÍRUS SINCICIAL RESPIRATÓRIO ADJUVANTADA (RSVPREF3OA) É IMUNOGÊNICA E BEM TOLERADA EM ADULTOS 50-59 ANOS, INCLUINDO ADULTOS COM RISCO AUMENTADO DE DOENÇA POR VSR
	ESTUDO ECOLÓGICO RETROSPECTIVO DE SÍFILIS CONGÊNITA NO ESTADO DO RIO DE JANEIRO 2010-2022
	INCIDÊNCIA DE SÍFILIS CONGÊNITA: ESTUDO RETROSPECTIVO
	MANIFESTAÇÕES DA SÍFILIS CONGÊNITA EM CASOS DE SURDEZ INFANTIL
	PREVALÊNCIA DE STAPHYLOCOCCUS AUREUS E MRSA EM AMOSTRAS DE TRATO RESPIRATÓRIO INFERIOR DE PACIENTES COM FIBROSE CÍSTICA
	UTILIDADE DO PAINEL BIOFIRE&reg; JOINT INFECTION NO DIAGNÓSTICO DE PACIENTES COM SUSPEITA DE ARTRITE SÉPTICA EM UM HOSPITAL PEDIÁTRICO DE TERCEIRO NÍVEL
	INFECÇÕES FÚNGICAS INVASIVAS EM PACIENTES ONCOLÓGICOS EM UM HOSPITAL PEDIÁTRICO DE TERCEIRO NÍVEL
	LOBOMICOSE: A IMPORTÂNCIA DA EPIDEMIOLOGIA PARA O DIAGNÓSTICO
	MUDANÇA NA EPIDEMIOLOGIA DE CANDIDEMIA: DADOS DE UM HOSPITAL DE ALTA COMPLEXIDADE
	PARACOCCIDIOIDOMICOSE ANAL: APRESENTAÇÃO INCOMUM DE DOENÇA FÚNGICA
	RELATO DE CASO: PARACOCCIDIOIDOMICOSE NA FORMA JUVENIL SUBAGUDA COMPLICADA EM SÍNDROME COLESTÁTICA
	ANÁLISE GENÖMICA DE AMOSTRAS KLEBSIELLA SP. PRODUTORAS DE CARBAPENEMASES ISOLADAS NO RIO DE JANEIRO
	ESPECTROSCOPIA DE INFRAVERMELHO TRANSFORMADA DE FOURIER PARA CLASSIFICAÇÃO DE SOROTIPOS CAPSULARES DE Streptococcus pneumoniae DE PACIENTES PEDIÁTRICOS COM DOENÇA INVASIVA
	ENDOCARDITE INFECCIOSA POR S.LUGDUNENSIS: UMA SÉRIE DE CASOS MULTICÊNTRICA BRASILEIRA
	FORMAÇÃO DE BIOFILME, SUSCEPTIBILIDADE ANTIMICROBIANA E ENSAIO DE LETALIDADE USANDO MODELO IN VIVO GALLERIA MELLONELLA, DE STAPHYLOCOCCUS HOMINIS ISOLADOS DE HEMOCULTURA DE PACIENTES HOSPITALIZADOS
	IMPACTO DA INTERVENÇÃO NO USO DE ANTIMICROBIANOS EM UNIDADE DE TERAPIA INTENSIVA (UTI)
	IMPACTO DA PANDEMIA DA COVID-19 NA RESISTÊNCIA ANTIMICROBIANA DE CEPAS DE STAPHYLOCOCCUS AUREUS ISOLADAS DE HEMOCULTURA
	RELATO DE CASO DE ENDOCARDITE POR CANDIDA TROPICALIS ASSOCIADA À SÍNDROME DE REFRATARIEDADE PLAQUETÁRIA
	MANEJO DE ANEURISMA INFECCIOSO DE AORTA ABDOMINAL POR S. PNEUMONIAE
	EPIDEMIOLOGIA DAS INFECÇÕES FÚNGICAS INVASIVAS EM UMA COORTE CONTEMPORÂNEA DE RECEPTORES DE TRANSPLANTE HEPÁTICO
	CONHECIMENTOS SOBRE A AÇÃO DOS MOSQUITOS GENETICAMENTE MODIFICADOS NO CONTROLO DA DENGUE E OUTRAS ARBOVIROSES, NA REGIÃO AUTÓNOMA DA MADEIRA, PORTUGAL
	MOSQUITOS GENETICAMENTE MODIFICADOS: OPINIÕES E ATITUDES NA POPULAÇÃO DA ILHA DA MADEIRA APÓS SURTO DE DENGUE
	PROGRAMA DE STEWARDSHIP DE ANTIMICROBIANOS: INDICADORES DAS UNIDADES CLÍNICAS NÃO-CRÍTICAS DE UM HOSPITAL PEDIÁTRICO
	RELATO DE CASO: EMBOLIA PULMONAR SÉPTICA EM MULHER JOVEM SECUNDÁRIA A TROMBOFLEBITE JUGULAR - SÍNDROME DE LEMIERRE
	STANDARDIZED METHODOLOGY FOR IDENTIFYNG FEVER ETIOLOGY IN NON-SEVERE PATIENTS IN RIO DE JANEIRO, BRAZIL: A PROSPECTIVE OBSERVATIONAL STUDY
	TREINAMENTO IN LOCO ATRAVÉS DE CASOS CLÍNICOS: FERRAMENTA DE CICLO DE MELHORIA EM UM PROTOCOLO DE SEPSE
	Diagnóstico de mpox em mulher cisgênero no contexto de aumento da transmissão comunitária em 2023/2024 - um relato de caso
	MODELAGEM IN SILICO DAS PROTEÍNAS RV0678 E MMPL5 PARA ANÁLISE DOS MECANISMOS DE RESISTÊNCIA À BEDAQUILINA EM MYCOBACTERIUM TUBERCULOSIS

