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foi realizado em uma plataforma Illumina HiSeq 2500. As
andlises de bioinformatica foram realizadas usando CGE,
PATRIC, VFDB, CARD RGI, e PubMLST.

Resultados: Os isolados de S. aureus (215, 260 e 371) per-
tenciam a CC5 (ST5 e ST105, spa tipo t002) e carregavam
SCCmec tipo I (1B), II (2A) e V(5C2), respectivamente. Estes iso-
lados eram resistentes a meticilina (MRSA), e abrigavam
meca, blaZ. Diversos genes de resisténcia a aminoglicosideos,
incluindo aph (3) - III, ant (9) -Ia, e ant (4) -Ib foram detecta-
dos. Todos os MRSA eram fortes produtores de biofilme, abri-
gando o operon ica ADBC e ica R. Sete isolados CoNS
compreendendo cinco espécies (S. epidermidis, S. haemolyti-
cus, S. sciuri, S. capitis e S. lugdunensis) foram analisados,
com deteccao do gene mecA em cinco isolados. S. haemolity-
cus (95) e S. lugdunensis foram incapazes de formar biofilme
e nao abrigaram o operon icaADBCR completo. Os isolados de
S. epidermidis (216, 403) e S. haemolyticus (53,95) pertenciam
aos grupos ST2/CC2, ST183, ST9 e ST3, respectivamente. Alta
variabilidade de genes de adesao foi detectada, com atl, ebp,
ica ADBC operon e IS 256 sendo o mais comum.

Conclusao: Este estudo fornece informagoes sobre a
andlise fenotipica e gendmica de estafilococos, permitindo
elucidar caracteristicas especificas de MRSA e CoNS que estdo
associadas a falha do tratamento em OIAls, incluindo
genes associados a producao de biofilme e resisténcia a
B-lactamicos e aminoglicosideos.
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Introducao: Bactérias gram-negativas sao importantes
agentes de InfeccOes Relacionadas a Assisténcia a Saude
(IRAS), sendo a Klebsiella pneumoniae responsavel por 16,9%
das infecgbes de corrente sanguinea no Brasil. E um agente
oportunista que ao longo dos anos vem adquirindo inumeros
mecanismos de resisténcia, sendo a resisténcia a carba-
penémicos o mais preocupante ja descrito para enterobacté-
rias, muitas vezes sem opgoes terapéuticas. Novas
tecnologias precisam ser desenvolvidas para identificacao
rapida e tratamento destes agentes. Ferramentas diagnoésti-
cas e terapeuticas baseadas em aptameros tem se mostrado
promissoras nos ultimos anos, porém ainda limitadas em
relacao as bactérias Gram-negativas. Aptameros sao oligonu-
cleotideos de fita simples, de alta afinidade e especificidade
para qualquer molécula organica. Podem ser obtidos in vitro
pela técnica SELEX.

Objetivo: O objetivo deste estudo foi desenvolver
aptameros especificos para cepas de K. pneumoniae com
finalidade diagndstica e terapéutica.

Método: A técnica de selecao de aptameros foi adaptada e
padronizada utilizando a célula bacteriana inteira (cell-
SELEX). As alteracdes foram embasadas em multiplos
protocolos previamente publicados, sobre os quais fizemos
pequenas modificagoes. Cinco cepas de K. pneumoniae multi-
rresistente proveniente do banco de cepas do laboratério de
bacteriologia LIM49, foram utilizadas como alvo. O segui-
mento de especificidade e afinidade entre os ciclos de selecao
foi realizado atraves de citometria de fluxo e PCR em tempo
real. Para identificacao da sequencia de cada aptamero foi
realizada clonagem e as colonias de E. coli DH5a contendo
PGEM carreando o aptamero foram confirmadas por PCR. Para
identificacao das sequéncias dos aptameros para K. pneumo-
niae foi realizado sequenciamento pela tecnologia Sanger.

Resultados: Neste estudo selecionamos aptameros estru-
turalmente distintos para Klebsiella pneumoniae.

Conclusao: Utilizando citometria de fluxo seriada entre os
ciclos de selecao (SELEX) confirmou-se a ligacao entre os
aptameros e a célula inteira de K. pneumoniae mantido até o
sexto SELEX. Melhorar o arranjo de selecao atual (SELEX) e
desenvolver novas moleculas continua sendo a principal bar-
reira para estudos relacionados a aptdmeros. Mesmo nao
havendo relatos na literatura de aptameros especificos para
K. pneumoniae, estes achados melhoram as expectativas no
desafio contra a resisténcia antimicrobiana.
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Introducao: Klebsiella pneumoniae extensivamente droga-
resistente estd associada a infecgoes graves de diversos sitios
com altas taxas de morbidade e mortalidade; a determinacao
dos mecanismos pelos quais essa bactéria desenvolve a
resisténcia, bem como sua compreensao epidemiolégica, sao
de extrema importancia no manejo terapéutico e em agoes de
controle para essas infecgoes.

Objetivo: Realizar a caracterizagcao molecular de 90 isola-
dos de K. pneumoniae resistentes aos carbapenémicos e a
polimixina B obtidos de amostras clinicas de pacientes trata-
dos em um hospital tercidrio localizado na cidade de Bauru/
Sao Paulo.

Método: Os isolados sao provenientes de um banco biol-
dgico de amostras armazenadas no setor de Microbiologia do
referido hospital. As identificagoes fenotipicas e testes de sen-
sibilidade foram realizados pelo método automatizado
Vitek Compact 2%; em seguida, os isolados foram submetidos
a técnica de PCR Multiplex visando identificar a presenca
dos genes plasmidiais que conferem resisténcia aos
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carbapenémicos blaKPC, blaNDM, e blaOXA-48, e a polimixina
B, mcr-1 a mcr-5, bem como a técnica de PFGE para determi-
nacao de sua clonalidade.

Resultados: Das 90 amostras, 83 expressaram O gene
blaKPC; entretanto, nao foram encontrados os genes
blaNDM, blaOXA-48 e mcr-1 a mcr-5. Além disso, foram
identificados 5 clusters distintos e, dentro destes, varias
subdivisdes. A identificacdo fenotipica de resisténcia aos
carbapenémicos foi confirmada pelos ensaios de biologia
molecular que identificaram o envolvimento do gene
blaKPC; esse gene é responsavel por expressar uma enzima
hidrolitica que confere resisténcia a todos os antimicrobia-
nos B-lactamicos. Apenas sete amostras nao demonstraram
a presenca de genes relacionados a carbapenemases, suger-
indo que sua resisténcia aos carbapenémicos seja devida a
alteracoes na permeabilidade da membrana celular asso-
ciadas a hiperproducado de g-lactamases do tipo AmpC ou
ESBL. Interessantemente, nao foram encontradas amostras
com a presenca dos genes plasmidiais mcr-1 a mecr-5,
sugerindo que a resisténcia as polimixinas ocorra por
mecanismos cromossomais, devido a mutagoes ou
adaptacao a estimulos ambientais adversos.

Conclusao: Esses resultados sao relevantes por contribuir
na compreensao do perfil epidemiolégico da instituicao, bem
como demonstrar a presenca e disseminacao de plasmidios
de resisténcia a drogas de amplo espectro, e devem conduzir
a medidas eficazes de controle de sua disseminacao.

https://doi.org/10.1016/j.bjid.2022.102405
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Introducao: Apds a circulacao das Variantes de Pre-
ocupagao (VOC) do SARS-CoV-2, Alpha, Beta, Gamma, Delta e,
a atualmente predominante, Omicron, a ampla cobertura
vacinal refletiu na drastica redugao nos numeros de ébitos
por COVID-19. Em maio de 2021, o municipio de Botucatu-SP
foi palco de uma pesquisa que avaliou a efetividade da Vacina
COVID-19 Recombinante/Fiocruz® contra variantes do SARS-
CoV-2, possibilitando imunizacao de mais de 60 mil pessoas
em um unico dia.

Objetivo: Avaliar a dispersao temporal e epidemiolégica
das variantes do SARS-CoV-2 antes da vacinagao massiva que

ocorreu em Botucatu, além de relaciona-las as caracteristicas
clinicas da doenga.

Método: Foram selecionadas 400 amostras SARS-CoV-2
positivas, referentes as 4 Semanas Epidemiolégicas (SE 16, 17,
18 e 19 de 2021 — sendo 100 amostras por SE) que antece-
deram a campanha da vacinacao em massa. O Sequencia-
mento de Nova Geracao foi utilizado para produzir as
sequéncias e determinar as variantes. Informagoes clinicas
foram extraidas dos relatérios de notificacao de casos suspei-
tos de COVID-19 (E-Sus) e de internacao por Sindrome Respi-
ratéria Aguda Grave (Sivep-Gripe).

Resultados: Entre todas as amostras positivas incluidas,
86,8% eram de pessoas nao vacinadas. Foram geradas e anali-
sadas 371 sequéncias de alta qualidade. Dessas sequéncias,
98,65% foram da VOC Gamma e 1,35% da VOC Alpha. Dentro
do clado de Gamma, a variante P.1 foi mais frequente (55%)
seguida pela sua sublinhagem P.1.14 (42,3%). Quanto a distrib-
uicao das VOCs entre diferentes faixas etarias e sexo, a P.1 foi
mais incidente do que a P.1.14 nas de 21-30 anos (p < 0,001) e
51-60 (p = 0,047), e em mulheres (p=0,002). A incidéncia desta
VOC também foi maior para casos leves da doenca (p < 0,001).
A sublinhagem P.1.14 foi mais incidente do que P.1 apenas em
pessoas com idade entre 81-90 anos (p=0,034). As amostras
com menores valores de CT foram mais associadas aos
pacientes sintomaticos (p = 0,005). Nao houve correlacao entre
as variantes e a presenca de comorbidades nos infectados,
tampouco entre elas e os desfechos clinicos internacao ou
obito.

Conclusao: A alta predominancia de P.1 e P.1.14 em um
cendrio pré-vacinagao em massa pode nos fornecer insights
sobre a evolugao e epidemiologia molecular do SARS-CoV-2 e
suas VOCs emergentes. Dessa forma ressaltamos a importan-
cia da vigilancia genémica do SARS-CoV-2, que pode ajudar a
subsidiar as tomadas de decisoes dos setores publicos e man-
ejo da COVID-19.
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Introducao: Apesar do padrao-ouro no diagndstico do
SARS-CoV-2 por RT-gqPCR ainda ser atribuido a andlise de
secrecoes naso-orofaringea coletadas com swab de rayon, a
utilizacao da saliva pode trazer inumeros beneficios para a
testagem, facilitando a coleta e minimizando custos. Estudos
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