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o valor de D’ variou de 0,043-0,979, sendo que trés pares
apresentaram forte DL (D’ > 0,936). A frequéncia dos ale-
los mutados foi maior do que 5%. As variantes -164T/C e
1128 T no gene MTTP foram associadas com niveis eleva-
dos de insulina em pacientes com hepatite C cronica nos
trés diferentes modelos genéticos estudados (p <0,05). Entre-
tanto, nas variantes -400A/T, -493G/T e Q244E nao foram
encontradas essa associacdo. Em relacdo a variante Q95H,
foi observada uma associa¢do com os niveis de insulina nos
modelos co-dominante e dominante (p=0,011 e p=0,014,
respectivamente), enquanto a variante H297Q somente no
modelo dominante (p =0,049).

Discussdo/Conclusdo: A presenca de alelos mutados foi asso-
ciada a niveis séricos elevados de insulina em quatro variantes
genéticas (-164 T/C, 1128 T, Q95H e H297Q) no gene MTTP em
pacientes com hepatite C crénica, podendo vir a contribuir
para uma melhor compreensao do desenvolvimento de resis-
téncia a insulina.
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Introdugdo: Varios fatores estdo associados a progressao cro-
nica da hepatite C e ao dano hepatico: comorbidades, estilo de
vida e fatores patogénicos, incluindo resposta imunoldgica,
apoptose e hereditariedade. Polimorfismos de nucleotideo
Unico (SNPs) nos genes PNPLA3 e TM6SF2 sdo fatores de risco
genético mais amplamente estudados, enquanto as quimio-
cinas CXCL9, CXCL10 e CXCL11 produzidas por hepatdcitos
durante a infeccdo sdo menos. Os genes CXCL9-11 estdo
em um grupo de varias quimiocinas CXC no cromossomo 4
humano e SNPs nesses genes ja foram associados a gravidade
de algumas infeccdes, como tuberculose, hepatite B, malaria
e doenca de Chagas.

Objetivo: Nosso objetivo foi avaliar a influéncia dos SNPs
rs10336 no gene CXCL9, rs3921 no gene CXCL10 e rs4619915
no gene CXCL11 na fibrose hepatica quando analisados em
conjunto com os SNPs rs738409 no gene PNPLA3 e rs58542926
no gene TM6SF2.

Metodologia: O estudo incluiu 219 pacientes com hepatite
C cronica atendidos no Hospital das Clinicas da Faculdade
de Medicina da Universidade de Sdo Paulo. A genotipagem
dos SNPs foi realizada por PCR em tempo real. A associacdo

entre os SNPs e a fibrose avancada (F3 e F4, determinado por
avaliacdo histolégica de bidpsia hepatica de acordo com a
classificacdo METAVIR) foi testada em modelo genético reces-
sivo por meio de andlises univariada e multivariada.

Resultados: A média de idade de todos os pacientes foi de
55,3 anos e 57,1% eram do sexo feminino. Todos os SNPs
tinham uma frequéncia alélica minima >5%, e o rs10336 no
gene CXCL9, rs3921 no gene CXCL10 e rs4619915 no gene
CXCL11 estavam em alto desequilibrio de ligacdo (D’ > 0,84).
Na andlise multivariada observamos que sexo masculino
(p=0,000), idade avangada (p=0,025), atividade inflamatéria
moderada a intensa (p=0,002), esteatose hepatica moderada
a acentuada (p=0,026) e o gendtipo CT do SNP rs58542926 no
gene TM6SF2 (p =0,014) apresentaram associagao significativa
com fibrose avancada.

Discussdo/Conclusdo: Os resultados sugerem que os SNPs
rs10336 no gene CXCL9, rs3921 no gene CXCL10 e rs4619915 no
gene CXCL11, bem como o SNP rs738409 no gene PNPLA3, ndo
influenciaram a fibrose hepatica em uma populacdo brasileira
de pacientes com hepatite C crénica. No entanto, o gendtipo
CT do SNP rs58542926 no gene TM6SF2 teve uma associacio
significativa com fibrose avancada.

https://doi.org/10.1016/j.bjid.2020.101075
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Introducdo: A pneumonia é uma importante causa de mor-
bimortalidade no Brasil e no mundo, acarretando um elevado
numero de internacgoes e de ébitos. Diante desse cendrio, em
2010, foi introduzida no calendéario vacinal brasileiro a vacina
para prevencao desse agravo, em esquema de trés doses e
reforco aos 12 meses de vida. Nesse sentido, torna-se funda-
mental analisar o impacto da introducdo dessa vacina, com
progressiva ampliacdo da sua cobertura vacinal, nas diver-
sas macrorregides brasileiras, no niimero de internagdes por
pneumonia.

Objetivo: Comparar os indices de cobertura da vacina pneu-
mocécica com o numero de internacdes por pneumonia na
faixa etéria de 0 a 9 anos por macrorregido brasileira.

Metodologia: Trata-se de um estudo transversal, retrospec-
tivo e quantitativo, realizado a partir de dados secundarios
do Sistema de Informagdes Hospitalares do SUS e Sistema
de Informacdo do Programa Nacional de Imunizacdes sobre
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o numero de interna¢des por pneumonia, na faixa etdria de
0 a 9 anos, no periodo de 2009 a 2019 e a cobertura vacinal,
por ano (2011 a 2019). Considerando a introducdo da vacina
em 2010 e o seu publico alvo, serdo analisados os dados de
internacao para a populacdo de 0 a 9 anos para que, assim,
possa ser identificada uma possivel relacdo com a introdugao
desse esquema. As variaveis utilizadas foram: macrorregido
geografica, ano de atendimento e cobertura vacinal.

Resultados: Observa-se, entre os anos de 2009 e 2019, uma
reducdo nas internacdes por pneumonia de 31,58% na regido
Norte, de 46,87% na regido Nordeste, 43,87% na regido Sudeste,
43,10% na regido Sul, 42,36% na regido Centro-Oeste e 43,05%
no Brasil. Em comparacéo, evidencia-se uma cobertura vacinal
total, entre os anos de 2011 e 2019, de 72,12% na regido Norte,
80,97% na regidao Nordeste, 88,50% na regido Sudeste, 89,81%
naregiao Sul, 88,08% naregidao Centro-Oeste e 84,71% no Brasil.

Discussdo/Conclusédo: Foi identificada uma reducdo do
numero de internacgoes pediétricas por pneumonia dentro das
macrorregioes brasileiras, entre os anos de 2009 e 2019, princi-
palmente apds a insercao da vacina pneumocécica em 2010 e
ampliacdo da cobertura vacinal total evidenciada ao longo dos
anos analisados. Desse modo, é possivel inferir uma relacdo
entre a estratégia do programa vacinal com a reducdo do
numero de internac¢des no Brasil, sugerindo eficcia vacinal
na prevencao desse agravo.

https://doi.org/10.1016/j.bjid.2020.101076

OR-32
PROPORGAO DO USO DE SORO ANTIOFIDICO n
NO BRASIL EM 2019

Victoria Silva Pinto, Carolina Martinho Cunha

Universidade Federal da Bahia (UFBA), Salvador,
BA, Brasil

Sessdo: TEMAS LIVRES | Data: 03/12/2020 - Sala: 3 - Horario:
18:45-18:55

Introdugdo: No Brasil, de 2000 a 2018, foram registrados
500.901 acidentes ofidicos, resultando em 1991 O4bitos. No
pais, as cobras de interesse médico sdo das familias Viperi-
dae e Elapidae, e os acidentes sdo classificados pelos géneros:

botrépico, crotdlico, laquético ou elapidico. A identificacdo da
serpente e administracdo do soro apropriado sdo fundamen-
tais na reducdo da morbimortalidade deste agravo.

Objetivo: Buscou-se analisar o perfil de uso dos soros anti-
ofidicos no Brasil no tltimo ano.

Metodologia: Estudo descritivo com dados secunddrios
do TABNET/DATASUS, Sistema de Informagdo do Programa
Nacional de Imunizacodes (SI-PNI). Pesquisou-se a quantidade
de doses aplicadas, em imunobiolégicos, dos soros: Anti-
-Botrépico, Anti-Botrépico Crotdlico, Anti-Botrépico Laqué-
tico, Anti-Crotalico, Anti-Elapidico. Ndo se considerou o Soro
Anti-Laquético por ndo ter registro de uso em 2019. Calculou-
-se a proporcao, em porcentagem, além de razdo de doses
aplicadas/populacdo para cada Unidade da Federagdo (UF) e
Brasil em 2019, dltimo ano com registro completo.

Resultados: Houve maior uso do Soro Anti-Botrépico no Bra-
sil e na maioria das UF (72% em relacdo aos demais), exceto
em Roraima e Distrito Federal, com maior uso do Soro Anti-
-Crotélico. A proporgdo de uso foi de 16% de Anti-Crotélico,
6% Anti-Botrépico Laquético; 4% Anti-Botrépico Crotalico; 2%
Anti-Elapidico. A proporgao de doses aplicadas de soro antio-
fidico na populacao do Brasil e de cada estado foi equivalente
a 0% da populagao, para cada soro e para a soma de todos em
20109.

Discussdo/Conclusdo: O maior uso de soro anti-botrépico
condiz com dados de acidentes por serpentes, que mos-
tram que 80-90% sdo devido ao género Bothrops sp. A falta
de dados do soro anti-laquético condiz com o fato de sua
preparacdo isolada raramente estar disponivel, sendo usada
a associacdo com o anti-botrépico. Apesar de, proporcional-
mente, o numero de acidentes ofidicos ndo ser expressivo,
observa-se ainda ébitos em funcdo desses acidentes, evita-
veis pelo reconhecimento adequado das cobras e pela rede
antiveneno em crescimento no pais. A propor¢do dos soro
anti-ofidicos pode servir como medida indireta de moni-
toramento dos acidentes por serpentes e como base para
valorizacdo do uso racional de antivenenos. Além disso, pes-
quisas com dados mais recentes sobre o tema sdo necessarias.
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