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a fatores como desenvolvimento econémico, saneamento e
seguranca hidrica. As vias fecal-oral e pessoa-pessoa sdo as
mais importantes para sua transmissdo. Em junho de 2017,
a OMS emitiu um comunicado que destacava a ocorréncia de
surtos da doenca concentrados em HSH em diversos paises
no ultimo ano. Também foram relatados surtos isolados no
Brasil que predominaram em HSH.

Objetivo: Fazer uma analise descritiva sobre a associacdo
de fatores comportamentais e relato de hepatite aguda na
populacao HSH.

Metodologia: Survey online com o objetivo de correlacionar
fatores comportamentais com o relato de ter recebido diagnos-
tico de hepatite aguda nos ultimos 12 meses. O link da enquete
foi divulgado a partir de dezembro de 2017 em redes sociais.

Resultado: De 01/12/2017 a 24/05/2018, 1.164 individuos
responderam a pesquisa, dos quais 42,7% eram do sexo mas-
culino. Entre esses, 51,2% haviam tido pelo menos uma relacdo
sexual com homens nos dltimos 12 meses. Nesse subgrupo,
12% afirmaram ter recebido diagnéstico de hepatite aguda nos
ultimos 12 meses, contra 0,7% dos homens heterossexuais.
Analisando comparativamente os HSH com e sem diagnédstico
de hepatite aguda no tltimo ano, encontramos diferencas nas
seguintes variaveis, respectivamente: relato de mais de cinco
parceiros nos ultimos 12 meses (79 e 37%); relato de ter conhe-
cimento de que pelo menos um parceiro apresentou hepatite
no ultimo ano (31 e 3%); relato de ter feito sexo em locais de
aglomeracdo como saunas, parques, banheiros publicos, boa-
tes, festas de sexo (86 e 58%); relato de diagndstico de outras
ISTs no ultimo ano (31 e 19%); relato de uso de PrEP do HIV (10
e 8%); relato de viagens para fora do estado (78 e 76%); e relato
de ter participado de eventos restritos ao publico LGBT (59 e
31%).

Discussdo/conclusdo: O relato de ter apresentado hepa-
tite aguda no dltimo ano foi maior na populagdo HSH, grupo
esse que também relatou maior quantidade de parceiros sexu-
ais, contato sexual com parceiro que sabidamente apresentou
hepatite, sexo em locais de aglomeracdo, participacdo em
eventos LGBT e maior frequéncia de outras ISTs. Esses fato-
res também estdo listados na literatura como de risco para a
transmissdo de hepatite A.
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Introdugdo: A infec¢do pelo virus da hepatite C (HCV) cons-
titui um grave problema de satude publica, sendo uma das

maiores causas de morte entre as hepatites virais, conforme a
Organizacdo Mundial de Satude (OMS) 71 milhdes de pessoas
vivem com o virus da hepatite C e no Brasil, aproximadamente
320.000 pessoas convivem com virus C. A hepatite C apre-
senta sete principais genétipos e diversos subtipos, decorrente
do seu alto grau de variabilidade genética. Os genétipos tém
importancia na resposta ao tratamento, sendo os genétipos 1
e 4 com inferior resposta terapéutica.

Objetivo: Estimar a prevaléncia dos genétipos e subtipos
virais circulantes do HCV no estado do Piaui.

Metodologia: Trata-se de um estudo retrospectivo, des-
critivo e transversal, previamente aprovado pelo comité de
ética e pesquisa da Universidade Estadual do Piaui (parecer
n.2.544.795). A coleta de dados foi realizada em laboratério do
Piaui, utilizando o banco de dados do Gerenciador de Ambi-
ente Laboratorial (GAL), no periodo de 2017-2018.

Resultado: Foram analisados 63 resultados de exames de
genotipagem para o virus C. Houve maior prevaléncia do gend-
tipo 1(55,5%), seguido do tipo 3 (36,5%) e do tipo 2 (8%). Entre
os pacientes com gendtipo 1, detectou-se maior prevaléncia
para o subtipo 1b (62,8%), seguido do subtipo 1a (34,3%).

Discusséo/conclusdo: Discussdo/conclusdo: Houve maior
prevaléncia da infeccdo pelo genétipo 1 subtipo 1b, corro-
borando com os dados nacionais. Conhecer os genétipos e
os subtipos virais é importante para tracar as diretrizes de
tratamento e para compreender a disseminacao do virus da
hepatite C.
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Introdugdo: O Citomegalovirus (CMV), pertencente a
familia Herpesviridae, é um virus transmitido por fluidos bio-
légicos, como urina, sémen, secrecdo vaginal e leite materno,
via transplacentdria, transfusao sanguinea ou transplante de
6rgaos. Possui ampla distribuicdo mundial e carater ubiquo,
sendo uma das principais causas de infec¢do congénita, com
prevaléncia entre 0,2-2,2% em nascidos vivos, e suas reper-
cussOes trazem complicacdes ao feto como: surdez, cegueira,
retardo mental e outros. Desse modo, uma das formas de



